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Abstrak

Salmonella dianggap sebagai ltenltsSa$ utctma infeksi yang ditul.arkan nrcl.alui makanan dcut ltenyebab septikenù puda nutnusia,
yang terus meningknt secara nyata selama tlekade ini tli negara-rtegara berkernbang ntaupun setlang berketnbang. PeneLitian ini cli.-

harapkan dapat mengembangkan pemeriksaan reaksi rantai pol,imerase multipleks (multiplex PCR based assay) yratg dapat digun.akan
utr.tuk men.deteksi Salmonella sp secara d.ini dan cepa| tennasuk S. typhi tlari berbagai spesùnen seperri makanan., feses, air dan sompel
dari penderita. Sebagai upaya sl:antlarisasi tlari mttltipleks PCR hi digLrnakan dua set primer yang berbeda yairu sekuens gen.fl.agellin
clalarn area gen I dan VllI (conserved) ),ang spesffik untuk knnan Salmonel!.a tlcut area gen VI clan VIII 1,a1xg spesifik untuk S. typhi.
Sebagai lusiL awaL, standarisasi urttuk atnpliknsi sekuens DNA m.enggmtakan pasangan primer spesifik teLah diketalui d.an spesiJisitas
serta sensitivitasn),d telah tlievaLuasi. I0 pg DNA sudah cukup utrtuk dideteksi tlengan nuclah tlan. scmgat spesirtk tnuuk Salmonella sp.
Koampl.ikasi oleh kedua pritner tersebut, menghasilkan ltroduk I530 bp yang spesifik untuksalmonella sp atau disertai tlengan ttmltlilcon
486 bp yang merupakan indikasi okan adanya S. typhi clakun spesimen. Pada metode muLtiplex PCR ini, beberaptt pasangcut pritner
yang lain )tatxg t(trgetnya berbeda-beda dapat clirnasukkan bersama-satna ke dalant satu reaksi atnplifikasi (PCR satu tobung) se.hin.ggct
dapat digunakan sebagai sistem yang murah dan efektif untuk mendiagnosis adanya patogetl multilteL dori sanr spesù.nen tLuxggal. ycuxg
bahkan jaulr lebih merlanjiknn daripada sistem nesLed-PCR.

Abstract

Salmonella arc regarded as the predontinant ccruse oJ food bonrc as well as septicaenùc il.Lness in h.tunans wh.ich has in.crettscr!

based assay for the early antl rapkl cletection o/Salmonella spp. including S. typhiy'orz specùnens such as .footl, faeces, clomestic water
atrl patient's sampLe. Standardization of muhiplex PCR using two different sets of primers specffic to flagellin gene seqLtences from con-
sen,erl regiorts I and VIII (Salmonella specific) and VI and VIII (specific ro S. typhi) are rcported here. In.itinll.y tlrc ampliftcation of
respective target sequences usittg irrdit,klunl pairs of specific primers was stanrlartlizetl an.d susequent evaluation of sensitit,ity and spe-
cffic of the assay w(ts achieved. l0 pg of DNA could be picked up easiLy and was highly specific ro Salmonella spp. Coanrplificatiotx b)l
botlt pritner pairs either gaue a Salmonella spp. specific singLe 1530 bp antlslication protluct or this was accotnltanied by another am-
plicon of 486 bp, sttggestitte of presence o/S. typhi also in the test specimerx. [n a nmltiltl.ex PCR, nultiple lsrimer pairs sltecific for
dffirent targets are incl.uded in the sante ampl.ification reaction (single tube PCR) so that cost effectitte paneL of tests for mtiltiple patho-
gens froru a single specimen couLd be tleveloped, wltich ùt our case proves to be ntore promising approach than nested-PCR.
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